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膀胱癌因缺乏精准的诊断治疗方法，在我国发病率及病死率均列泌尿生殖系统肿瘤的首位，造成沉重经济及社会负担。项目组历时9年，在5项国家各类科研课题的资助下，建立了有丝分裂蛋白激酶为靶点的膀胱癌诊断治疗新方法，取得系列创新成果：1. 建立有丝分裂蛋白激酶为靶点的膀胱癌诊断治疗新观点。课题组首次提出有丝分裂激酶BUB1蛋白激活STAT3信号通路进而促进膀胱癌细胞生长，建立有丝分裂蛋白激酶为靶点的膀胱癌诊断治疗新观点，实现个体化精准干预，开辟膀胱肿瘤防治新策略。国家发明专利1项“一种诊断膀胱癌试剂盒” ZL201910698595.5，目前正在协商转化事宜。2. 建立精准预测膀胱尿路上皮癌患者最合适的化疗和免疫治疗策略。针对膀胱癌的肿瘤微环境与免疫治疗的特点，首次在膀胱尿路上皮癌中发现了两种不同的坏死性凋亡表型。我们开发的模型，可用于精准预测膀胱尿路上皮癌患者最合适的化疗和免疫治疗策略，可以有效指导晚期膀胱癌患者的化疗和免疫治疗方案。3.我们也系统阐述了蛋白激酶和去泛素化酶与膀胱癌的关系，提出去泛素化酶OTUB1和USP11可以作为膀胱癌诊断的标记物。

4. 建立基于大数据生物信息学分析筛选签定膀胱癌新预后生物标志物新方法。我们从癌症基因组图谱（TCGA）在线数据库中分析了膀胱癌中TFs的差异表达，以及ECRG4 和 OGN基因，可能作为膀胱癌预后的生物标志物。5. 建立膀胱癌智能流行病学研究模型，提高膀胱癌防控水平与医疗资源配置效率。课题组通过GWAS研究已经确定在中国人群中，P53基因变异rs11892031和rs401681与膀胱癌风险相关，明确了我国膀胱癌的流行病学特点，提高了膀胱癌防控水平。代表作SCI论文8篇（总影响因子：47.5），被引用117次。参编了《浅表性膀胱癌的基础与临床》等5部泌尿系肿瘤规范化诊治专著，参与制定国内首个研究生视频教程《精准医学理论与技术》，为我国泌尿系肿瘤的规范化、微创化精准治疗的推广提供了标准化教材；培养进修医生、规范化培训及硕博士生15名；成果在国内外会议论文宣读11次，国内5家泌尿外科中心也采用了我们的研究理论，提升了我国泌尿系肿瘤的精准诊疗水平。
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